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DNA in der Familienforschung

 Fallbeispiele
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Y-DNA

vs

atDNA

vs

mtDNA

Fallbeispiel atDNA



X Y

Proband B

X Y

Proband A

Proband A hat einen atDNA Match mit Proband B; Cousin 4. Grades



Fallbeispiel Y-DNA

Y-DNA

vs

atDNA

vs

mtDNA



Amsler Familien in der Schweiz

⚫ Ausgangslage ist eine konkrete Fragenstellung:

«Haben die diversen Amsler Linien einen gemeinsamen Vorfahren?»

⚫ Eine Linie ist
definiert durch
den Heimatort
vor 1800 (HLS)

⚫ FamilyTreeDNA
ist die Plattform
meiner Wahl

⚫ Was sind die
Erkenntnisse?



Y-DNA Analyse basiert auf STRs und SNPs
⚫ STRs (Short Tandem Repeats) 

− Kurze, sich wiederholende DNA-Sequenzen die gezählt werden

− Die Stellen oder «Marker» für diese Wiederholungen sind definiert

− Unterschiede in der Anzahl Wiederholungen zwischen zwei Personen einer

Gruppe werden als «Genetische Distanz» (GD) bezeichnet

• SNPs (Single Nucleotide Polymorphism)

− Veränderungen eines DNA-Basenpaars; dienen u.a. zur Definition von 

Haplogruppen

6

8 Wiederholungen

9 Wiederholungen

10 Wiederholungen



Haplogruppen und Haplobaum 
⚫ Haplogruppe

− Jede Haplogruppe ist eine

Untergruppe einer grösseren

und älteren Haplogruppe

−Männer derselben Haplogruppe

teilen bestimmte SNPs eines

gemeinsamen Vorfahrens

−Wird bei zwei oder mehr Personen

eine neue SNP-Mutation entdeckt,

entsteht eine Unter-Haplogruppe

⚫ Haplobaum 
− Vergleichbar mit einem Stammbaum

− jeder Zweig steht für eine
Haplogruppe

⚫ FTDNA Testmöglichkeiten 
− Family Finder (atDNA), mtDNA, Y-37, Y-67, Y-111, Big Y-700 (700 STRs & 500’000 SNPs)



Y-DNA Amsler
Familienprojekt
2021 bis 2025:
von 7 auf 12
Tester
«externe Sicht»

Diese drei 
Amsler Linien
haben einen
gemeinsamen
Vorfahren



FTDNA Time Tree
«interne Sicht»
Stand 2024

MRCA ~ 1550 AD

Dieser gemeinsame Amsler Vorfahre lebte um ca. 1550 



Meilensteine Gemeinsamer

Vorfahre um 1550

R-FTE57066
«Amsler Haplogruppe»

Bözen/Effingen
Papier ab 1575

Densbüren
Papier ab 1615

Schinznach

 Papier ab 1550

Hans 
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Hans Ulrich
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Zusammenfassung
⚫ Amsler Y-DNA Familienprojekt – Erkenntnisse bis heute

− Bözen, Densbüren und Schinznach haben einen gemeinsamen Amsler Vorfahren

− Bözen/Effingen ist eine Kirchgemeinde, die dortigen Amsler Familien sind verwandt

− Die Buuser Amsler stammen aus Bözen, eingebürgert 1763 (siehe RFF)

⚫ Amsler aus Kaisten

− Die ersten Amsler erscheinen in den Kirchenbüchern erst um 1650

− Bözen und Densbüren, damals Berner Aargau, liegen in der Nähe, 8km bzw. 13km

− Kaisten hingegen gehörte bis 1798 zum katholischen Vorderösterreich

⚫ Amsler aus Richterswil

− Die ersten Amsler erscheinen 1598 in Kempten, dann Meilen und Richterswil,

es gibt bis anhin keine Anhaltspunkte für eine Verbindung zum Aargau

⚫ Gesucht sind weitere Testpersonen, primär Kaisten und Richterswil
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